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Pseudomonas aeruginosa productora de betalactamasas tipo GES en H'OSpitales de tercer nive]
en México. Reporte de una nueva variante TURRUBIARTES-MARTINEZ EA™, TAMAYQ.-
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Microbiologia Facultad de Ciencias Quimicas UASLP. *Hospital General del ISSSTE B, Pachuca
Hidalgo.
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Objetivo: Identificar y caracterizar molecularmente genes que codifican para betalactamasas tipo
GES en aislamientos clinicos de Pseudomonas aeruginosa. Materiales y Métodos: Se incluyeron ep
el estudio cepas de Pseudomonas aeruginosa multiresistentes causantes de infecciones nosocomiales
provenientes de dos hospitales de tercer nivel en México, recolectadas de marzo de 2010 a septiembre
de 2012. La identificacién bacteriana y la susceptibilidad antimicrobiana se realizaron con e]
equipo Phoenix (Becton Dickinson Company). La identificacion de los genes que codifican para
betalactamasas tipo GES se realizé por la técnica de PCR con oligonucledtidos genéricos previa
extraccién del ADN bacteriano por choque térmico. Los productos amplificados se purificaron por
kit comercial para su secuenciacion automatizada y su posterior anélisis bioinformatico. Resultados:
Se obtuvieron 15 aislamientos clinicos de Pseudomonas aeruginosa de los cuales 10 provenian de]
Hospital Central Dr. Ignacio Morones Prieto de la Cd. de SLPy 5 del Hospital General del ISSSTE de
la Cd. de Pachuca Hgo. Las muestras con mayor prevalencia fueron los aspirados traqueales (5/15)
seguida de las secreciones (4/15). En cuanto al servicio hospitalario, los aislamientos provenian en su
mayoria de la Unidad de Cuidados Intensivos (6/15) seguidos del servicio de medicina interna (4/15).
E1 80% de los asilamientos fueron resistentes a ceftazidima, ciprofloxacino, gentamicina, imipenem,
mientras que para levofloxacino se obtuvo un 86.6 %. Dos aislamientos con cédigo PaHCO03 y
PaHI06 amplificaron para betalactamasas tipo GES, el analisis de las secuencias obtenidas revelo que
para el gen identificado en el aislamiento PaHCO03 se trataba de una nueva variante de esta familia de
enzimas y que difieren en las ya reportadas en la sustitucion de isoleucina por leucina en la posicion
50, mientras que el gen identificado en el aislamiento PaHI06 correspondia a GES-1.

Conclusiones: Las betalactamasas tipo GES estdn emergiendo en varios paises, hasta el momento
se conocen 22 variantes. En el presente estudio se identifico la presencia de GES-1 v de una
nueva variante, en aislamientos clinicos de Pseudomonas aeruginosa causantes de infecciones
nosocomiales en dos hospitales de México.



